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MIA : Objectifs
Notre équipe s’intéresse aux réponses adaptatives rapides des populations naturelles aux changements globaux
(conditions biotiques, émergence de pathogènes…) et vise à proposer en réponse à cet enjeu majeur de
l’Anthropocène de nouvelles mesures de gestion des écosystèmes.

Focus sur l’émergence d’un pathogène : une approche One Health

Diagnostic LAMP

One world – One health – One ocean

Gestion du risque d’émergence
de maladies à mollusques

vecteurs

Huitre creuse et stress biotiquesHuitre perlière et stress abiotiques

Nous utilisons de multiples approches, du terrain au laboratoire, pour caractériser l’écologie de la transmission et
développer des outils de détection et le contrôle de la bilharziose. Nos recherches se font en collaboration avec
les instituts de santé publique et les vétérinaires.
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Capacité zoonotique

Schistosoma
 Parasite trématode digène
 Hôte intermédiaire mollusque
 Agent de la bilharziose
 Une maladie tropicale 

émergente en Europe

suivi malacologique analyse ADNenv
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